S1 Table

Gene symbol Primer
ACTB FP: 5> GCCCTGAGGCACTCTTCCA3’
RP: 5’CGGATGTCCACGTCACACTT?’
GLUT1 FP: 5>CTTCACTGTCGTGTCGCTGT3’
RP: 5’TGAAGAGTTCAGCCACGATG3’
ADM FP: 5’>CGTCGGAGTTTCGAAAGAAG3’
RP: 5>CCCTGGAAGTTGTTCATGCT3’
VEGFA FP:5’CCTGGTGGACATCTTCCAGGAGTACC3’
RP:5’GAAGCTCATCTCTCCTATGTGCTGGC3’
HSPAS5 FP: 5>’ TAGCGTATGGTGCTGCTGTC3’
RP: 5’ TTTGTCAGGGGTCTTTCACC3’
VCAN FP: 5GGTGCACTTTGTGAGCAAGA3’
RP: 5’ TTCGTGAGACAGGATGCTTG3’
GPR126 FP: > GCGAGCAGAAACAACAATGA3Z’
RP: 5’TTGCTTCTCTTGCCATTCCT?3’
GNS FP: 5 GTTCGAGGACCTGGGATCAA3’
RP: 5 TTAGGTCGTAGCCAGCAATGTC3’
PSAP FP: 5 CTGCAGACCGTTTGGAACAAG3’
RP: 5° TGGCATTGTCCTTCAGCATATC3’
TPP1 FP: 5> TGCCACCATCCAGTTACTTCAA3’

RP: 5> GGAATGGGCACTCTGTTGCT3’




